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Formal

At identificere Oncogener/Tumor supressor gen
som er associeret med det kliniske forlgb af
lokaliseret prostata cancer.

Seerligt markarer der tillader os at skelne mellen
aggressiv og indolent cancer



Materiale

1) Blopsier af prostata cancer med tilhgrende
kliniske data udtaget fra patienter der har fae
foretaget radikal prostatectomi

(Skejby og Herlev)

1) Watch full waiting kohorte af TLHRveev fra
800 erne med | ang fo
behandling.



Forsggs design

Patienter med recidiv uanset post operative T
stadie o@sleasorscore

Sammenlignes med

Patienter uden recidiv med pT2a og Glaason
6 | post operative preeparat



Metode

1) Laser dissektion af
biopsierne

2) MRNA expressions
array. (genchip)

Snapshot af hvilke o
gener der er udtryktgss.
cellen




Metode

3) Clusteranalyse til
identifikation af

kandidat gener
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Validering af kandidat gener

Udvalgte gener testes specifikt pa DNA niveau f
mutationer ved hjeelp af PCR og dets associat
med kliniske forlgb.

Deres protein produkt testes | samme kohorte v
hjeelp af iImmunhistokemi eller Western plot.

Disse analyser vil kunne bruges diagnostisk.



